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. B5EUR N (PCR) #EMI/7i%E GB/T | AKM A&+
64 i?ﬁ 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRTF
BRI FE AST ERIEE LA T iE | AR BERE Lk E
GB/T 19495. 3-2004
B 7 IR M7V FRBRLHF . | oo
GB/T 38505-2020 GB/T 19495. 3-2004




RATIRMR R NTEE (JEad)

MHEHHE: 2025 409 A 03 H

HREAZE: 2031 409 H 02 H

IEFH4%5: 19060014B014  thik: TFE KETEHFEX KK 107 5 1 S5 F, 2 24 201
FEITHAE 32 ;|
¥ f%g Rl e RARIRE On) &7 T
5 ;;}%z) FE 2 W RaEs (FES)
R P SR ZERIRE AL TV | R RS vk
GB/T 19495. 3-2004
Tk ;4 PCR A 7 ¥
VA A} 8 BE TR 4y e 7 v R FT
SN/T 1201-2014 o
: | 6B/T 19495. 3-2004 ‘
RPN 2RI A Ty ik R Yk
GB/T 19495. 3-2004 AHRPR
FEY B Eohn T 7= i vh e L R R oy 52
B2 6 PCR e ALK /73 SN/T AL AR M Foh -
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TR¥F
HRRPE AN ZBRIEIA TV | AR RS e vkE
GB/T 19495. 3-2004
FE3E P A iﬁfggfizﬁmm& N L e
65 | Pin II %iF : . | GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
FHE BRI P SR AR AR B AliAk 7 i R R i
GB/T 19495. 3-2004 RIS
. | e 5 \“ N,
e 7 Ol B R AT T
66 | RbcS4 3% ;’:g 3?505;3%0*7%2%W¥ (s | GB/T 19495, 3-2004 REF
R BRI AL T B
FHEE GB/T 19495, 3-2004 AN B e B EE Yk i
DAS40278 5’ | #EEF = WA M L R N e R A&
DR FE) /5 | B RN (PCR) ATk GB/T | A AR L FH T
67 | HEETEHRE | 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
7 DAS40278/ | #EFEKF= iGN ZRRIRER AL 7% | ASER RS HE B vk ik
DAS-40278-9 | GB/T 19495. 3-2004
RN
B L R 7 A R AR I Ty v R T
GB/T 38505-2020 Jo
: N | 6B/T 19495. 3-2004 ‘
R PR MR AZRRRE LAk Ty R N gk
GB/T 19495. 3-2004 AR
T B o on 2 7= 5 A 4% L IR i 4 52
%56 PCR SEPERI T SN/T R T
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TREF
HRLR P A RIRE AL 7 | ANMER RS b B ko
GB/T 19495. 3-2004
DP305423 3’ R BRI R R A
T BEsEt e & (PCR) #7573 GB/T ANHG I AR MY Fol F
68 %; | 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | RTF
S R R B BRI AT | AR A vk i
Z DP305423
GB/T 19495. 3-2004




HAEHRA: 2025 4F 09 H
IFPF4mS: 19060014B014

AN VSR GEES)

BHRHEAZE: 2031409 A 02 H
itk T RETNEHEX T 1075 1 S5 2, 2 58201
#1874t 32 7,

e iﬁ,ffﬂﬁfg PR/TE/ B KIRMIRE () 7k I
'%/%ﬁ) j=3=2 Z RoE (FE5)
iﬁfg;fi?Mﬁ& AR R T T
: | GB/T 19495. 3-2004 | TR¥F
HEEFP SR ZBRIBE A vk R N B
GB/T 19495. 3-2004 -
FEY) Je Hohn L= i A A B R R 4 SE
5% PCR SE MR IR 77 9% SN/T ANKE I AN Ffr
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | W
HEFF AN R TTE | A Bk
GB/T 19495. 3-2004
V127 5 i R AR SER Ot e R A
P BBE R . (PCR) I 773E GB/T | AR Fh T
69 o | 19195 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | W¥¥
V127 HEEPE AT ZRIBEATE | AR IERE BBk
GB/T 19495. 3-2004
iﬁfg;ﬁi?Mﬁ% R AT
: | GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
R ST ZEBRIRE A vk R B gk
GB/T 19495. 3-2004 -
FELY) B L0 1 7= i o B B TR i 43 5
58t PCR SE MM IR J7VE SN/T AN AL FRF
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TRFF
HEREF AN SRR TE | AR IR f vk
GB/T 19495. 3-2004
Y Je Hon T S A B R sy 5K
. P27 PCR MR 5 7775 SN/T KT AN FohF
o |FEERI o 016 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
pNOS A . . .
EFLE R ZREA T | AT ISR Rk
GB/T 19495. 3-2004
HREPE AN SER R B RS
. BgE R e N (PCR) U 773E GB/T | Akl ek Fh+.
71 jﬁf%ﬁ 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
HERLR PR MR R ERIRE AL Tk | A ERE AE b vk s
GB/T 19495. 3-2004
TEY) Je Fohn T 5= i R TR il 43 5K
Bt PCR @ MR I 75 SN/T AR FFF
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | tRiF
AR RN ZERIEE A T | AT B R vkE
GB/T 19495. 3-2004




. v R A A AR S j RARRIEHKMFEENTEE GEEMS)
HevE HBA: 2025 4E 09 A 03 H HHBE: 2031409 H 02 H

IEF%5: 19060014B014  Huhk: W TH KET @HEX XK 1075 1 S5 8, 2 4 201
HF 19T 32 T
x5 (7= ) % ., .
B | o e 7o/ R/ B RABITRRE (i) &7 - -
'%/ﬁﬁ) 3= & R&ES (885
LR PR A I SE R 5 e R A
. BgsE X B (PCR) WA ¥E GB/T | ASHill AT
72 ﬁ%ﬁ 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
HREPE BAGT AZRRIBIA T | AR A b e vk i
GB/T 19495. 3-2004
TRk R B L R B4 PCR R 5 v R T
SN/T 1201-2014
: | GB/T 19495. 3-2004 | REF
%%ﬁﬁ%ﬁ%ﬁ&@%m%%ﬁﬁi:Kmﬁ%ﬁ%%%
GB/T 19495. 3-2004 -
T e o0 7= & A e R Rl 4 52
% % PCR € HEAL IR 77 SN/T ANE I AR MY Fob
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | ¥
RS AT AZRRIEE AT | AR SRE Bk
GB/T 19495. 3-2004
P AN LR POt e R A
. BgdE = e B (PCR) #0773 GB/T | AR FpF .
73 ﬁ%i 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
HREF AN RIBIA T | AR Pe b Bk vk
GB/T 19495.3-2004
TRl A e B IR R 43 PCR ST 5 v R T
SN/T 1201-2014
: i | 6B/T 19495. 3-2004 | PR¥¥F
%%ﬁﬁ%ﬁ%ﬁ&@%ﬂ%%ﬁﬁiixmﬁ%ﬁ%ﬂ&
GB/T 19495. 3-2004 -
FEL) e om0 7= A 3 FE TR Rl 4 52
%%t PCR B AR % SN/T AN AR M Fp T
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
R PE SAGT ZERIEI L VR | AR RS e vk vk
GB/T 19495. 3-2004
BEFL R P AR I SE A e e e R A
HERBS | RN (PCR) AMMITJTvE GB/T | AR AR ML Fh T
74 | CTP2-CP4-EP | 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004
SPS F & HRFF AN ZBRIEIA T | ANMEEE B b vk e
GB/T 19495. 3-2004
T Je o T 7= A 2 3 TR Rl 4 52
A% % PCR e MG i SN/T K AR ANV Fp T
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004
HILR P A ZIRIRE AL VR | AR e b s vk v
GB/T 19495. 3-2004




IFH %S 19060014B014

k.

RATFRBRNKIGE TR GER&D

HHHAZE: 20314909 A 02 H

UTARKENTEFRX R 1075 1 S5 2, 2 24 201

5% 20035 32 T

¥ if%; ol g KIEMARE P &7 wsm |
= I/Jiﬁ%t) = 3=) % W RS (§FS)
HRE | FEEEPE SN SER R E R A
CrylAb/Ac/ | Bg#EX RN (PCR) AW YE GB/T | At ilR ML FhF.
75 | CryIA () 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TR HF
[CeyIA(Q) 3 | PRI BRI | IR bk
GB/T 19495. 3-2004
P ; 5y
PRk} % FE TR il 43 PCR AU 7 vk RN T
SN/T 1201-2014
: | 6B/T 19495. 3-2004 | TRFF
R SR BRI Ak vk R e gk
GB/T 19495. 3-2004 -
T S Hopn 7= i A e L IR i 43 52
% )t PCR € AL I8 /7 v SN/T AN AR MY Fob -
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | RF¥
HREEFE RN ZRIBIWA TS | ABLIEE E yk ik
GB/T 19495. 3-2004
R BRI SE R R e R E
BggE R R Y. (PCR) #i vk GB/T | AR MR FF T
76 f}){iﬂﬁ 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
HREFE RN BRI AT VE | AR Bk k
GB/T 19495. 3-2004
=Ty Y 3 N
Ve e} P 2 B R A 43 PCR L 7 9% AR T
SN/T 120172014 N .. | GB/T 19495. 3-2004 | RFF
HRERPE RN AR T R B ki
GB/T 19495.3-2004 - -
T J o L= i F 3 B R Al 43 52
A%t PCR B MEASEG 7% SN/T ANE AR ML T
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TR¥F
IR AN RIS A TE | NMESEAERE Bk
GB/T 19495. 3-2004
X HRERP RN EN R EERE
figgg/?g BEEE R Y. (PCR) #vE GB/T | ANt My Fh .
T | e o | 19495 4-2018 GB/T 19495, 3-2004 | R¥F
Yo 7 R BN AZRIBE AT E | AT e dvkiE
- GB/T 19495. 3-2004
ii;;gﬁﬁﬁ*ﬁ@Uﬁ/f GB/T R AT
‘ | GB/T 19495. 3-2004 | TRFF
LR A R ERIRER Atk Ty i BB gk
GB/T 19495. 3-2004 -




SRS

HOMEE R 2025 4 09 A 03 H

TR TR (e i)

HHE: 20314909 H02 H

PR i R A TT i

UEH 45 : 19060014B014  #huhik: W TH RET R EX T B 107 5 1 S5 2, 2 S# 201
5 21714 32 T
g | FHGE | mR/RE/ SR RABMIRE OTE) &7
m/TiE PR 195 B Vi
5 inw) | FE & Rk&wE (§F5)
FEA) Je N 7= i wh e B IR Rl 4 S
B %)% PCR SE MM I v SN/T KT I A MY Fol F
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TR#F
R R R AT | N IR e vk
GB/T 19495. 3-2004
R P SR SE R 5 e R A
. BsEsC R . (PCR) A&7 GB/T | AN FFF.
78 iig 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
BRI P SR RTINS TV | AR S H vk vk
GB/T 19495. 3-2004
ARk o e BE R R 43 PCR AN v RN FET
SN/T 1201-2014
: | GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
R A R PR E A T vk R N e gk
GB/T 19495. 3-2004 -
T B Eon 7= 5 o B IR jl 4 S
i 7¢ % PCR B RIS /75 SN/T AN AR MY FpF
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TRF
HRF RN ZRIEE A T | NI IS RE F vk
GB/T 19495. 3-2004
R PR SR SE R R e e R A
HWRERBS | BEEXRN (PCR) BTk GB/T | AR FHF.
79 | pRice-Eacti | 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
n # X R A RIS TV | AR S B B vk
GB/T 19495. 3-2004
FEY) B o T 7= i o JL R Rl 4 52
%t PCR SE MR /7% SN/T ANKSL WU AR M Fot F o
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
R AN RIBRIAE T E | NSRS Ik
GB/T 19495. 3-2004
MR P BRI SE R R e R A
BRERKE | BN (PCR) Bl7iE GB/T | ANl F.
80 | mE 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | R¥¥
GTS40-3-2 PR BRI ERPEE A TV | AN e B vk
GB/T 19495. 3-2004
HRAEBENENREEERE
. K AR NV FpF
?ﬁi’if?f‘;lémm REAIE GB/T ) o1 19405, 3-2004 | BRHF
AN B e B Yk ik




Syl R IAREe DYEE (GEEMS)
HEYEHHE: 20254 09 H 03 H HHHIE: 2031409 H 02 H
PB4 19060014B014 Hobk: XA RETEHEX T 10751 585 2, 2 58 201

F22F 32 W
F?‘ i,ffﬂﬁ(; FR/TE/ B8 IR OTED &7 N
5 /5% Fe 2 W o5 (FES)
GB/T 19495. 3-2004
TRk} o e L (R R 4 PCR R v AT
SV/T 1201-2014 GB/T 19495. 3-2004 | RT¥F
BRI A A% R R ER A4k 77 v R B gk
GB/T 19495. 3-2004 -
T4 Je B0 7= o A e 5 R R o 52
%) PCR SE HERLIG 1% SN/T KT A Fob T
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | RFF
HRERF BN R AT | N P ki
GB/T 19495. 3-2004
BRI A SE A 98 e e R A
HERKE | RN (PCR) T EE GB/T | AR FHF.
81 | ME& 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
A2704-12 HEREPE AN ZRIERAN T E | AT ks
GB/T 19495. 3-2004
AR MANEN Rt EERE
B A B (PCR) Rk GB/T | A A& b Fh .
19495. 5-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRT¥
HFLE P AN BRI A 7 | IR e bE R vkE
GB/T 19495. 3-2004
TRl A B TR R 43 PCR AR 7 ¥2% AR T
SN/T 1201-2014 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
%%EF&&MH&%%W%%%H&:$Mﬁ%ﬁ%ﬂ&
GB/T 19495. 3-2004
T Je Hohn T 7= 5 FR 3 55 IR 43 52
5%t PCR & AL S 3% SN/T AEE AN B
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
AR AT ZERIRE AL TR | AN AR R B vkE
GB/T 19495. 3-2004
IR P AT ISR R e R A
HERKE | BEENRN (PCR) Bl 7k GB/T | A& AT,
82 | &R 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
A5547-127 HFER P AT BRI AL VR | NS AR R B vk k
GB/T 19495. 3-2004
HREFP RENENREEERES | NIRRT,
Bizt R (PCR) AMIFTiE GB/T | GB/T 19495. 3-2004 | RHF
19495. 5-2018 ANHUER E B B Yk vk




ATRRARRRE SIS R S)

M FB: 2025 48 09 A 03 H

HHYE: 2031409 02 H

FeR = m il A B AR B 4B T ik
GB/T 19495. 3-2004

AN R PR vk

IEH45: 19060014014  Hbbk: T TH KRETRFEXBHE 107 5 1 S5 2, 2 24 201
23|I 32 ;W
| =]
| | PRI/ | et onk> wsn |
Ty |FE| & & RaE (HEE) “
HEFEDR = WA AZ IR PR BN 4k )7 i3
GB/T 19495. 3-2004
fk 7 B4 PCR A5
gﬁﬁiﬁ;iﬁ BIWTE | kT
T, | GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
HEET A RIS |
GB/T 19495. 3-2004 AR PR UKIA
FELY) B Hohn 7= i PR IR 4y 52
5% % PCR SE MR I J71% SN/T AL A MY For - |
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | REF

FeRN MR SE N R ERRE

BFERKE | B SMN (PCR) W74 GB/T | AKM AR\ Fb
83 | ME 19495. 5-2018 GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
DAS-44406-6 | 3 EEE = Wil ERIBEN AL T7VE | NAER IEhE e vk ik
GB/T 19495. 3-2004
FE) e o0 T 7= & A % e R Rl 4 52
P28 6 PCR SE AL EG F7 ik SN/T AL A ML T
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
HREREP SN ZRIEI A TR | NEEAEE vk
GB/T 19495. 3-2004
FERE = SR U SE N PO B R A
_ | B R (PCR) A&WI5¥% GB/T | Akl fpF.
84 ﬁiii%iiifi 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | PRHF
RPN ZERRIEE AL 5 | AT IS B vk s
GB/T 19495. 3-2004
HEEPRRENLEN R EERE
BeeEs AR . (PCR) A 77¥E GB/T | AR AR ML Fh T
19495. 5-2018 GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
R RN R A TE | AR IR E vk ik
GB/T 19495. 3-2004
ralk N N
vRDRL R R R R 2 PCR A 7 7% FRIRAFT
SN/T 1201-2014 GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
BEIL P R BRI T v o
GB/T 19495. 3-2004 MR k%
Y REINT =M RS SE | AR F .
I3 9% PCR SE MRS 7k SN/T GB/T 19495. 3-2004 | WRFF

1204-2016

A B e




AR R Y E (JERRD
BHHHIE: 2031409 502 H

LY H BA: 2025 4F 09

IEH4%5: 19060014B014  Hilk: W TH RKETEHEXFEK 1075 1 5452, 2 S8 201
24T 32 W
¥ i:%g CRER IR IOBTE (75 %75 maEE |
S| sw0 3= & W EawE (FFES)
R ] BB S
GB/T 19495, 3-2004
R PR A SE R R e E R A
HBERAKE | BN (PCR) KR GB/T | A& M FhF.
85 | m& 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TR¥¥
MON89788 AP AN BRI AL TR | AR R Bk
GB/T 19495. 3-2004
R A SE R R e B R A
EgeEX R . (PCR) R 7VE GB/T | KM AR MY FhF.
19495. 5-2018 GB/T 19495. 3-2004 | RFF
B T BRI T | B RSB ok
GB/T 19495. 3-2004
=T 7 Sy
iﬁﬁif:iﬁmmﬁ%ﬁ& RN T
\ . .. | GB/T 19495, 3-2004 | TRHF
BRI A RS E A T v R N v
GB/T 19495. 3-2004 -
T Je L0 7= i v e B TRl 43 5K
%%t PCR € AT SR /v SN/T AL I AR MY Fob 7
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | HR¥¥
IR PR A RZERIEEN AL T E | AR B Bk E
GB/T 19495. 3-2004
. R P A SE i e R A
DR ety oov RTE BT | FRMRLHT.
86 52256/ 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRF¥
BEFLIRI P A R ERIEEN AR TR | ANEEREHE fR vk
DP-073496-4
GB/T 19495. 3-2004
FE W) B o 0 T 7= i o e B[R] Rl 52
I %¢ %t PCR AL 777 SN/T ANKE I AR MY Fo T
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TR#F
IR WA ZRIEE AL 7 | AR RS H vk i
GB/T 19495. 3-2004
HRRE P A S R E R A
. M5E R N (PCR) M 79% GB/T | ANk AR\ Fh .
87 %fggagagje 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | RHF
RS2 g e B R | RIS ki
GB/T 19495. 3-2004




RATIRIG KR ITEE CGERR)

MAEHBA: 2025 4F 09
WFH 45 : 190600148014

BHEAZE: 2031409 A 02 H
Motk TTFEKETEFERXT®K 10751 55 2, 2 58 201
3 25T F 32 ;T

GB/T 19495. 3-2004

F?‘ i,ffﬂﬁ(g PR/ B A RARARE () &7k R
'%/gﬁ) j=2=1 & Ras (HES)
Y B H o 7= & A 2 R Rl 9 SE
B3 3 POR SEHEATR i SN/T R AN LT
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
RSN RN TTE | IR Rk E
GB/T 19495. 3-2004
R R P SR SE 5 e e R A
. BgdEUR N (PCR) A 7vE GB/T | ANkl A& b Fh+
88 ffggaﬂﬂij& 19495, 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | RHF
BRI s R R | A ki
GB/T 19495. 3-2004
HRF SRR SE Tt E B R A
BgeEsC R N (PCR) AL TYE GB/T | A AR MY Fh 7
19495. 5-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
HRF SRR ZERRIEEEE T | AR IS RE B vkiE
GB/T 19495. 3-2004
TApAh e L BR 4 PCR AR 7 vk FRRA T
SN/T 1201-2014
: | GB/T 19495. 3-2004 | TRFF
HRLR PR BRI R ER R E A4k T7 v R A P gk
GB/T 19495. 3-2004
T4 Fe i 7= i o e FE TR Rl 4 52
%% 6 PCR & AL EE 777k SN/T AFLI AR MY T
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | WR¥¥
HRR RN ZBRIREAE T | AR PR Bk E
GB/T 19495. 3-2004
HILR PR A S N e e e R A
. ByeE=C R Y. (PCR) #:ll /5v% GB/T | ASKLIAR MY 0 F
89 %%E* 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | R¥¥
BARBUL | e s SRR | RO ik
GB/T 19495. 3-2004
R BRSOt B R A
BgE /R N (PCR) #4773 GB/T | ANl A Mk Fh
19495, 5-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRTE
LR P SR A IRIEE ATV | AR B i vkk
GB/T 19495. 3-2004
T A e B[R] R 43 PCR S 7 2% AT
SN/T 1201-2014 ) e
BERLIR R BRI | o 19496, 3-2004
AN B b R Yk v




AR RAFIRBRN e VEE (FER )
HYEEBA: 20254E 09 B 03 H BHHYE: 2031409 H02 H
FB4mE: 19060014B014 Motk WTE RETRFEXREK 1075 1 55 =, 2 S8 201

526713 32 T
F?‘ Z,ff’ﬂg il KIBHIRE (T &F N
'%/éﬁ) j=2=) s &5 (FF5)
T4 Je B n 7= 5 A e R TR 43 5
5% PCR B HERII T SN/T KL RN FF
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | R¥F
HRERAMP RN SR TTE | IS Bk E
GB/T 19495.3-2004
HFER = SR S 98 Y B R A
. BegE = . (PCR) #I 5% GB/T | AR R M FHF
90 %EE# 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TR¥F
I T R Ry m—
GB/T 19495. 3-2004
I BTSN R E B RS
MR B (PCR) REMIFYE GB/T | AR AR ML Fh
19495. 5-2018 GB/T 19495. 3-2004 | R¥¥
I MG R AT E | I e ks
GB/T 19495. 3-2004
AR R B B R 43 PCR Rl 75 v2: R
SN/T 1201-2014
. . . | GB/T 19495. 3-2004 | TREF
HFLR = AT % BRI ER 4k Ty vk R kot
GB/T 19495. 3-2004
T4 Je I 0 = i o e R R R4y 52
I 5¢ 5% PCR & MEAT S0 77i% SN/T ANEL AR Foft
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | TRIF
HILE P M RIBEA L T | NSRRI R vkE
GB/T 19495. 3-2004
R P A SE R S e e R A
. Mgk MY (PCR) AT GB/T | A IAR ML AT
91 %E%E* 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | PR¥¥
BARGAL | e n R BRI | R UORREE Bk
GB/T 19495. 3-2004
I P A LR ROt B R E
B R N (PCR) #ll773E GB/T | At il FfF.
19495. 5-2018 GB/T 19495. 3-2004 | FR¥E
IR PR AT AZERIBENAL TR | AR I Bk s
GB/T 19495. 3-2004
ALK} AR 2 L [R 43 PCR R T v RRIRAF T
ST 120172014 GB/T 19495. 3-2004 | TR¥F
R P AT AZER IR ER Atk 77 vk K{ﬂﬁﬂﬁﬁ%iﬂ(ﬂ%
GB/T 19495. 3-2004




RATIRBA MK TEE GEfRD

HEHET: 2025 4 09

EHEE: 2031 F 09 H02 H

GB/T 19495. 3-2004

IEHY%5: 190600148014  #hhk: W THRKETEHEX ) FXE 107 51 545 2, 2 5# 201
2732 T
F g'fj"ﬂg ol IR (FE) &% wwem |
2 /5%) =2=) & & EEE (§FE8)
FELY) I B 7= b P 3 B IR 4y 52
% )t PCR € RS /772 SN/ T KA FFF
1204-2016 GB/T 19495. 3-2004 | R¥¥
HREEFE AN ZRIEBAFE | MBS ik k
GB/T 19495. 3-2004
R MR LR R e R A
. Byt AL (PCRY AMITT¥E GB/T | ANK R T
92 %%I* 19495. 4-2018 GB/T 19495. 3-2004 | RT¥
ARMIRIOZ | st e ol R BRIREAA T | TR Bl v vk
GB/T 19495. 3-2004
HREAMFRRNSEN R EEERE
BegE A RN (PCR) #&IFYE GB/T | K& FF.
19495. 5-2018 GB/T 19495. 3-2004 | TRHF
HRERF RN BRBIRAL TS | AR e vkk
GB/T 19495. 3-2004
TREL e B R 43 PCR Rl 77 v AR AT
SN/T 12012014 GB/T 19495. 3-2004 | ¥F
HREEPE SR AR PR A T vk Kﬁﬁlfﬁﬂ%ﬁ.%ﬁ(ﬁi
GB/T 19495. 3-2004
YY) Je o0 7= o o A B IR 4y sk
B¢ PCR e A58 /7% SN/T AR AR MY Fob -
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